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Téma 1: Nahodné nalezy kauzalnych DNA variantov identifikované v ramci
celoexomovej sekvenacnej analyzy

Anotacia: V ramci uvedenej diplomovej prace sa Student zameria na hodnotenie dat
z celoexdbmového sekvenovania so zameranim sa na DNA varianty s potencialne
patogénnym a patogennym klinickym efektom, ktoré boli identifikované v
laboratériu ako nahodné nalezy, tj. nebola na ne primarne cielena sekvenac¢na
analyza. Diplomant Statisticky zhodnoti stbor vySetrenych vzoriek, definuje
Statistické zastipenie nahodnych DNA nalezov a bude sledovat aj asociaciu s
klinickymi vlastnostami pacienta. V ramci praktickej ¢asti prace sa diplomant zauci
do rutinného vyuzitia metéod PCR a priameho DNA sekvenovania v ramci
laboratornej praxe v Laboratoriu genomickej mediciny GHC GENETICS SK v
Bratislave.

Klacové slova: celoexdmové sekvenovanie, WES, DNA varianty, nahodné nalezy
Skolitel: RNDr. Michal Koneény, PhD. (michal konecny@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Oddelenie bioldgie, Ustav biolégie biotechnolégie, FPV UCM
v Trnave / GHC GENETICS SK

Téma 2: Antibakterialny potencial vybranych furopyrolovych latok

Anotacia: Niektoré furopyrolové zlGCeniny, najmd zlaCeniny s lipofilnym
substituentom na jednom a karboxylovou skupinou na druhom konci molekuly
preukazuji "detergentné" vlastnosti latky, ¢im prispievaja k prechodu bakterialnou
membranou a naslednej vykazuja antibaterialny efekt takychto zltG¢enin. Rovnako
pri prevahe akceptorov nad donormi vodikovych viazieb bola zaznamenana
zvySujica sa antibakterialna aktivita latok, pravdepodobne inhibitociou syntézy
peptidoglykanov bakterialnej bunkovej steny.

Praca bude zamerana na sledovanie Gc¢inkov vybranych furopyrolovych latok na
vybrané druhy baktérii. Antibakterialny efekt bude sledovany diskovou diftiznou
metodou, mikrodiluénou metddou a , killer” testom.

Klacové slova: furopyroly, antibakterialny efekt, MIC, diskova diftzna metdda, killer
test

Skolitel: Ing. Eva Urgeova, PhD. (eva.urgeova@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav bioldgie biotechnologie, FPV UCM v
Trnave

Téma 3: Antimikrobialne vlastnosti nanocastic oxidov medi pripravenych zelenou
syntézou
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Anotacia: V stcasnosti sa nanocastice pouZivaja v mnohych produktoch dennej
spotreby, od obalovych materialov pre potraviny, cez kozmetiku, elektroniku, az po
medicinu. Niektoré latky, ak sa nachadzaju v podobe tych najmensich nanocastic,
mozZu byt vysoko reaktivne a mdZu naraSat procesy, ktoré st charakteristické pre
bunkovy cyklus.

Praca bude zamerana na sledovanie antimikrobialnych vlastnosti nanocastic, ktoré
budu pripravené zelenou syntézou.

Klacové slova: nanocastice oxidov medi, antimikrobialny efekt, zelena syntéza, MIC,
diskova diftizna metodda, killer test

Skolitel: Ing. Eva Urgeova, PhD. (eva.urgeova@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biolégie biotechnologie, FPV UCM v
Trnave

Téma 4: Analyza mikroorganizmov a ich adaptacia na tazké kovy v jadrovej
elektrarni v Jaslovskych Bohuniciach

Anotacia: Diplomova praca sa zaobera komplexnou analyzou mikroorganizmov
izolovanych z réznych povrchov v jadrovej elektrarni v Jaslovskych Bohuniciach.
Cielom tejto prace je identifikovat druhové zloZenie mikroorganizmov
prostrednictvom mikroskopickej analyzy a morfologickej identifikacie. Okrem toho
sa praca zameriava na molekularnu analyzu druhov na zaklade sekvenovania DNA.
Dalsim déleZitym aspektom je $tadium adaptacie tychto mikroorganizmov na tazké
kovy pomocou analytickych metod. Praca taktiez zahia bioinformaticka analyzu na
urovni gendému identifikovanych druhov mikroorganizmov s cielom lepSie pochopit
molekularne mechanizmy, ktoré veda k ich adaptacii na prostredia, ako je jadrova
elektraren v Jaslovskych Bohuniciach. Tato praca spaja environmentalne vedy s
modernymi metédami molekularnej biologie a bioinformatiky.

Klacové slova: jadrové elektrarne, mikroorganizmy, geném, sekvenovanie DNA
Skolitel: Mgr. Dominika Veselényiova, PhD. (dominika.veselenyiova@ucm.sk)
Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biolégie biotechnologie, FPV UCM v
Trnave

Téma 5: Skimanie meiotickych génov u bicikovca Euglena longa
Anotacia: Tato praca ma za ciel preskiimat pritomnost meiotickych génov v geneticke;
vybave bic¢ikovca Euglena longa, ¢lena taxénu Euglenozoa. Mei6za, zakladny biologicky
proces, hra kltcova alohu pri vytvarani a udrziavani genetickej variability. Napriek
svojej dolezitosti neboli meiotické gény u E. longa podrobne Studované.
Ciel prace:
o Poskytnat komplexny prehlad literatry o fenoméne mei6zy s dorazom na kla-
cove gény zapojené do tohto procesu a na evoluciu meiozy.
« Zostavit zoznam $pecifickych meiotickych génov.
o Vyuzit pokrocilé bioinformatické metddy na vyhladavanie tychto génov v ge-
nome a v transkriptome Euglena longa.
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« Porovnat vysledky s blizko pribuznou Euglena gracilis.

« Vykonat fylogenetické analyzy meiotickych génov, ktoré sa nachadzaja v roz-
nych eukaryotickych mikroorganizmoch, prispievajic k hlbSiemu pochopeniu
evolucnej historie a distribtcie meiotickych génov.

Klacové slova: Meidza, Euglena longa, Meiotické gény

Skolitel: prof. RNDr. Juraj Krajéovié, CSc. (juraj.krajcovic@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Oddelenie biolégie, Ustav biolégie biotechnolégie, FPV UCM v
Trnave

Téma 6: In vitro analyza transmembranového kalpainu u Euglena gracilis
Anotacia: Kalpainy st rodinou vapnikovo-zavislych cysteinovych proteaz, ktoré st
zapojené do Sirokej Skaly biologickych procesov, vratane signalizacie v bunkach,
remodelacie cytoskeletu a regulacie funkcii proteinov. Hraju kltu¢ova tlohu v roznych
bunkovych aktivitich a st zapojené do mnohych ochoreni. Napriek tomu ich
pritomnost a funkcie v euglénoidnych bic¢ikovcoch, ako je Euglena gracilis, zostavaja
relativne nepreskumané.
Ciel prace:
« Vyuzit vysledky bioinformatickej analyzy na identifikaciu a mapovanie génu kal-
painu s transmembranovymi oblastami v gendme Euglena gracilis.
« Navrhnut $pecifické primery na PCR amplifikaciu génu kodového tento kalpain
a potvrdit jeho pritomnost prostrednictvom analyz PCR a qPCR.
o Pouzit Specifické protilatky a metédu Western blot na analyzu kalpainu na
urovni proteinu
Klacové slova: Kalpain, Euglena gracilis, western blot
Skolitel: prof. RNDr. Juraj Krajéovié, CSc. (jurajkrajcovic@ucm.sk)
Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biolégie biotechnologie, FPV UCM v
Trnave

Téma 7: Uéinky superabsorpéného polyméru (SAP) na aktivitu antioxidaénych
enzymov a peroxidaciu lipidov v polnohospodarskych plodinach pestovanych
v podmienkach sucha

Anotacia: Sucho je najdoleZitej§im abiotickym stresovym faktorom obmedzujacim
rast a produktivitu polnohospodarskych plodin. Pre zlepSenie produkcie rastlin je
dolezité efektivne hospodarenie s pddnou vlhkostou a Stadium metabolickych
zmien v reakcii na sucho. Cielom diplomovej prace je i) popisat a pochopit
mechanizmy tolerancie rastlin vo¢i suchu a stratégie hospodarenia s vodou v pode
pomocou superabsorpéného polyméru (SAP); ii) zhodnotit vplyv SAP na aktivitu
vybranych antioxida¢nych enzymov v testovanych plodinach ; iii) zhodnotit G¢inok
stresu zo sucha na peroxidaciu lipidov v testovanych plodinach po oSetreni SAP.
Klacové slova: antioxidacné enzymy, malondialdehyd, polnohospodarske plodiny,
sucho, superabsorp¢ny polymér

Skolitel: RNDr. Zuzana Gersi, PhD. (zuzana.gersi@ucm.sk)
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Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biolégie biotechnologie, FPV UCM v
Trnave

Téma 8: Detekcia aktivity génov pre kalpainy u Euglena gracilis a stabilnych
mutantov pomocou kvantitativnej RT-PCR

Anotacia: Sledovanie aktivity génov pre kalpainy u bicikovca E. gracilis je atraktivnou
témou, nakolko tieto cysteinové proteazy u tejto skupiny organizmov doposial neboli
na urovni génov hlbsie Studované. Nova bioinformaticka §ttdia ponuka 20 identifiko-
vanych sekvencii pre kalpainy. Cielom diplomovej prace bude i) navrhnat $pecifické
primery na amplifikaciu génov pre kalpainy; ii) kvantifikovat aktivity ich domén pomo-
cou kvantitativnej RT-PCR analyzy; iii) porovnat aktivitu Studovanych génov medzi
divym typom E. gracilis a jej bielymi mutantmi.

Klacové slova: eugléna, kalpainy, mutant, kvantitativha RT-PCR, CysPC domény
Skolitel: RNDr. Zuzana Gersi, PhD. (zuzana.gersi@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biolégie biotechnologie, FPV UCM v
Trnave

Téma 9: Molekularna detekcia a charakterizacia genému Phaseolus vulgaris
alphaendornavirus-1: model pre Stadium netradi¢nych rastlinnych virusov
Anotacia: Rastlinné virusy st vo vSeobecnosti pokladané za patogény s negativhym
vplyvom na kondiciu svojich hostitelov. V poslednej dobe sa vSak do pozornosti
dostavaja aj také skupiny virusov, ktoré svoj obligatny intercelularizmus dokazali
obratit v symbioticky vztah medzi sebou a rastlinou. Vo vynimoc¢nych pripadoch st
virusy schopné svojim hostitelom zabezpeclit dokonca predanie prospesnych
vlastnosti, ¢o vedie ku vzajomného zlepSeniu celkového evolu¢ného fitness ako
hostitela, tak aj “parazita®.

Cielom diplomovej prace bude ziskanie parciadlnych alebobo celogenémovych
sekvencii PvEV-1 (Phaseolus vulgaris alphaendornavirus 1) z viacerych odrdd fazule,
epidemiologicky zhodnotit prevalenciu tohto druhu endornavirusu v populacii
slovenskych fazal prostrednictvom RT-PCR metody a klasického Sanger
sekvenovania cielovych oblasti genému (helikaza, RdRp). V neposlednom rade bude
vyvinutd aj snaha hlbsie bioinformaticky analyzovat a pochopit endornavirusovy
genom, najma v kontexte jeho evolucnej previazanosti s hubovymi hostitelmi.
Klacové slova: endornavirus, PvEV-1, gen6m, molekularna diverzita, detekcia
Skolitel: Ing. Miroslav Glasa, DrSc. (miroslav.glasa@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Virologicky tstav BMC SAV / Oddelenie biologie, Ustav
biologie biotechnologie, FPV UCM v Trnave

Téma 10: Hladanie novych podrodin v alfa-amylazovej rodine GH13 in silico
pristupmi
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Anotacia: Praca bude teoreticka, t.j. na pocitaci - in silico (bez experimentov v
klasickom laboratériu). Hlavnou napliou prace bude S$tadium primarnych a
terciarnych Struktar (realnych Struktar alebo Struktarnych modelov) vybranych
Clenov alfa-amylazovej enzymovej rodiny GH13 z databazy CAZy - Carbohydrate
Active enZymes; http://www.cazy.org/ - s cielom navrhnat novi moZnua
podrodinu. Rodina GH13 predstavuje tzv. hlavnu alfa-amylazovt rodinu s viac ako 30
roznymi enzymovymi Specificitami a 162 tisic sekvenovanymi amylolytickymi
enzymami a hypotetickymi proteinmi. V praci budd ziskavané sekvencie
hypotetickych proteinov (t.j. proteinov bez experimentalnej charakterizacie), ktoré
buda vykazovat vysoky stupenl sekvencnej identity, resp. podobnosti s
vyselektovanym biochemicky charakterizovanym amylolytickym enzymom z rodiny
GH13. Doraz bude na porovnavanie aminokyselinovych sekvencii a priestorovych
Struktar s cielom identifikovat unikatne sekvencno-§truktirne Crty a detailné
doménove usporiadanie jedinecné pre Studovant skupinu enzymov, ktoré doteraz
neboli zaradené do ziadnej GH13 podrodiny.

Klucové slova: alfa-amylazova rodina GH13; CAZy databaza; katalytickd masinéria;
konzervované sekvencéné regiony; sekvencno-struktirne vztahy; evolucia proteinov.
Skolitel: Prof. Ing. Stefan Janeéek, DrSc. (stefan.janecek@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biologie a biotechnologie, FPV UCM
v Trnave / Ustav molekularnej biologie SAV v Bratislave

Téma 11: Unikatne sekvencéno-Struktarne érty alfa-amylaz z rodiny GH57
Anotacia: Praca bude teoreticka, t.j. na pocita¢i - in silico (bez experimentov v
klasickom laboratoériu). Hlavnou napliou prace bude S$tadium primarnych a
terciarnych Struktar (realnych Strukttr alebo Strukttrnych modelov) so zameranim
na alfa-amylazu z Methanocaldococcus jannaschii z rodiny GH57 databazy CAZy -
Carbohydrate Active enZymes; http://www.cazy.org/. V rodine GH57 prave tento
enzym predstavuje hlavného reprezentanta alfa-amylazovej enzymovej Specificity.
Rodina GH57 tvori tzv. druha alfa-amylazovi rodinu s cca 10 enzymovymi
Specificitami a takmer 5 tisic sekvenovanymi amylolytickymi enzymami a
hypotetickymi proteinmi. V praci buda ziskavané sekvencie hypotetickych
proteinov (t.j. proteinov bez experimentalnej charakterizacie), ktoré buda vykazovat
vysoky stupen sekvencnej identity, resp. podobnosti s alfa-amylazou z
Methanocaldococcus jannaschii. Déraz bude na porovnavanie aminokyselinovych
sekvencii a priestorovych Struktar s cielom aktualizovat doteraz zname unikatne
sekvencno-Struktarne ¢rty charakteristické pre Specificitu alfa-amylazy z rodiny
GH57.

Klacové slova: alfa-amylazova rodina GH57; CAZy databaza; katalyticka masinéria;
konzervované sekvencné regiony; sekvenéno-$truktarne vztahy; evolacia proteinov
Skolitel: Prof. Ing. Stefan Janeéek, DrSc. (stefan.janecek@ucm.sk)
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Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biologie a biotechnologie, FPV UCM
v Trnave / Ustav molekularnej biologie SAV v Bratislave

Téma 12: Biochemické a proteomické analyzy kliéenia semien transgénneho
tabaku

Anotacia: Dehydriny st vysoko hydrofilné proteiny, ktoré zohravaja doélezita
ochrannt tlohu pocas vyvinu a rastu rastlin a tiez st stcastou obrannej reakcie voci
abiotickému stresu. Cielom prace je porovnanie celkovych protedémov kli¢iacich
semien transgénnych tabakov s nadmernou expresiou dehydrinového génu s
netransgénnymi semenami tabaku (ako kontrola). Semena buda kli¢it v in vitro
podmienkach na kli¢iacom médiu. V praci budeme porovnavat taktiez celkové
proteomy KkliCiacich semien transgénnych tabakov s nadmernou expresiou
dehydrinového génu s netransgénnymi semenami tabaku (ako kontrola) v
podmienkach zvySenej salinity. Zameriame sa na proteomickd a biochemicku
analyzu.

Kluéové slova: dehydriny, tabak, prote6m, salinita

Skolitel: doc. Lubica Uvackova, PhD. (lubica.uvackova@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biologie a biotechnologie, FPV UCM
v Trnave

Téma 13: Sledovanie vplyvu abiotického stresu na metabolizmus Euglena gracilis
Anotacia: Euglena gracilis je bi¢ikovec, ktory predstavuje velmi zaujimavy objekt
skimania vdaka svojmu metabolizmu, ktory sa velmi rychlo dokaze prisposobit
zmenenym podmienkam prostredia.. Masova produkcia ale eSte nie je
zoptimalizovana. Cielom diplomovej prace bude sledovat na proteomickej Grovni
zmeny metabolizmu pod vplyvom zvySenej salinity v médiu. Tieto zmeny v
metabolizme st na proteinovej Grovni velmi dobre detekovatelné. Budeme tiez
testovat vplyv oxida¢ného stresu formou zvySenej salinity v médiu na rast biomasy a
produkciu fotosynteticky aktivnych farbiv.
Ciastkové ciele:
e vypracovanie literarneho prehladu na ziskanie najnovsich poznatkov
e kontinualna kultivacia kultar buniek Euglena gracilis v odli$nych kultivaénych
podmienkach (stres - zvySena salinita a kontrola)
o extrakcia proteinov z buniek E. gracilis kultivovanych v stresovych
podmienkach a kontroly metédou na baze fenolu
e Stiepenie proteinov v roztoku a analyza hmotnostnou spektrometriou (LC-
MS /MS, ESI)
e bioinformaticka analyza vysledkov s vyuzitim databaz.
Klacové slova: salinita, oxida¢ny stres, Eugléna gracilis, LC-MS /MS, ESI, proteiny
Skolitel: doc. Lubica Uvaékova, PhD. (lubica.uvackova@ucm.sk)
Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav bioldgie a biotechnologie, FPV UCM
v Trnave
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Téma 14: Stadium stafylokokovych a streptokokovych biofilmov a ich efektivne
odstranenie pomocou vybranych enzybiotik

Anotacia: Stafylokoky a streptokoky st komenzialne opotinne patogény, ktoré
sposobuji rozne infekcie u ludi a zvierat. Tvorba biofilmu je doleZitou stratégiou
prezitia, ktorou disponuju tieto Grampozitivne koky. Stafylokokové a streptokokové
biofilmy st hlavnym problémom v klinickom prostredi. Rast biofilmu umoznuje
baktériam pretrvavat in vivo tym, Ze odolavaji imunitnej obrane hostitela a
antibiotikam, ¢o znamena, Ze tieto infekcie je tazké eliminovat a klinicky liecit.
Biofilmy sa tvoria v mnohych prirodzenych vyklenkoch obsadenych stafylokokmi a
streptokokmi (ako st nosohltan, srdcové chlopne, pltca a Gstna dutina) a sa dolezité
pri infekcii implantovanych zdravotnickych pomocok. Fagové lytické enzymy
preukazali antimikrobialnu aktivitu proti plankténovym a prisadnutym baktériam.
Ich schopnost lyzovat a/alebo selektovat perzistentné bunky vSak zostava do
zna¢nej miery doteraz nepreskimana. V tejto praci sa budeme venovat lytickej
aktivite endolyzinu proti biofilmom Staphylococcus aureus a Streptococcus
agalactaie.

Klacové slova: Staphylococcus aureus, Streptococcus agalactaie, biofilm, enzybiotika

Skolitel: RNDr. Lucia Bocanova, PhD. (lucia.bocanova@ucm.sk)

Skoliace pracovisko: Ustav molekularnej biolégie SAV v Bratislave / Oddelenie
biologie, Ustav biologie a biotechnoldgie, FPV UCM v Trnave

Téma 15: Vyskyt, izolacia a identifikacia non-cholerovych vibrii z akvatickych
biotopov Slovenska

Anotacia: Vibria st gramnegativne baktérie, ktoré st povodcami akitnych,
intestinalnych infekcii, prezentujicich sa celym radom klinickych prejavov, medzi
ktorymi dominuji permanentné hnacky a silna dehydratacia organizmu. Spomedzi
dvanastich kauzalnych vibriovych agensov dominuje Vibrio cholerae, povodca
klasickej cholery, ktora je dlhotrvajicim problémom v rozvojovych krajinach a ako
importovana nakaza sa stale CastejSie objavuje tieZ vo vyspelych §tatoch. Dalsie
vibriové taxony (V. metschnikovii, V. fluvialis, V. fischerii) sG pdvodcovia klinicky
menej vyraznych, ale napriek tomu nebezpecnych crevnych infekcii. Vacsina druhov
vibrii sa vyskytuje aj v nasich vodach, predstavujic tak potencialny zdroj nakazy aj
pre nasu populaciu.

Cielom prace bude izolacia a fenotypova a genotypova identifikacia non-
cholerovych (nepatriacich do taxéonu V. cholerae) vibrii z akvatickych biotopov
Slovenska.

Klacové slova: akvatické biotopy, non- cholerové vibria, fenotypova/genotypova
identifikacia

Skolitel: doc. RNDr. Milan Seman, CSc. (milan.seman@ucm.sk)
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Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav biologie a biotechnologie, FPV UCM
v Trnave

Téma 16: Stadium kandidatnych génov pre zriedkavé genetické ochorenia
Anotacia: Zriedkavé genetické ochorenia postihuja velky pocet jednotlivcov na
celom svete a ¢asto st vysledkom mutacii v jedinom géne. Napriek ich zriedkavosti
moZu mat tieto ochorenia devastujuci vplyv na pacientov a ich rodiny. Poznat
detailne genetické zaklady takychto ochoreni je klG¢ové pre vcasna diagnostiku,
liecbu a genetické poradenstvo. Tato praca si dava za ciel preskimat genetické
zaklady konkrétneho zriedkavého l'udského genetického ochorenia prostrednictvom
komplexnych molekularnych a bioinformatickych analyz.

Ciele prace:

e Preskimat genetické zaklady zriedkavych genetickych ochoreni0 pomocou
spracovanie odbornej literatury,

e identifikovat a zhromazdit zoznam znamych kandidatskych génov spojenych
s vybranym genetickym ochorenimk,

e analyzovat biologické vzorky od pacientov pomocou sekvenovania DNA s
cielom identifikovat DNA varianty,

e vyuzit bioinformatické nastroje a databazy na analyzu identifikovanych
genovych variantov a tiez zhodnotit potencialny vplyv variantov na celkovy
fenotyp.

Klacové slova: genetika, DNA varianty, zriedkavé ochorenia

Skolitel: Mgr. Dominika Veselényiova, PhD. (dominika.veselenyiova@ucm.sk)
Skoliace pracovisko: Oddelenie bioldgie, Ustav biolégie biotechnolégie, FPV UCM
v Trnave

Téma 17: Stanovenie plazmatickych hladin priamych peroralnych antikoagulancii
u pacientov s akatnou ischemickou cievhou mozgovou prihodou

Anotacia: Zriedkavé genetické ochorenia postihuja velky pocet jednotlivcov na
celom svete a ¢asto s vysledkom mutacii v jedinom géne. Napriek ich zriedkavosti
moZu mat tieto ochorenia devastujici vplyv na pacientov a ich rodiny. Poznat
detailne genetické zaklady takychto ochoreni je klG¢ové pre vcasna diagnostiku,
liecbu a genetické poradenstvo. Tato praca si dava za ciel preskimat genetické
zaklady konkrétneho zriedkavého Iudského genetického ochorenia prostrednictvom
komplexnych molekularnych a bioinformatickych analyz.

Ciele prace:

. Preskimat genetické zaklady zriedkavych genetickych ochoreniO
pomocou spracovanie odbornej literatury,

. identifikovat a zhromazdit zoznam znamych kandidatskych génov
spojenych s vybranym genetickym ochorenim,

. analyzovat biologické vzorky od pacientov pomocou sekvenovania DNA s

cielom identifikovat DNA varianty,
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. vyuzit bioinformatické nastroje a databazy na analyzu identifikovanych
genovych variantov a tiez zhodnotit potencialny vplyv variantov na
celkovy fenotyp.

Klacové slova: genetika, DNA varianty, zriedkavé ochorenia

Skolitel: Mgr. Dominika Ves$elényiova, PhD. (dominika.veselenyiova@ucm.sk)
Externy Skolitel: MUDr. Georgi Krastev, PhD. (georgi.krastev@fntt.sk)

Skoliace pracovisko: Oddelenie biologie, Ustav bioldgie biotechnologie, FPV UCM v
Trnave

Topic 18: Relative expression of differentially regulated genes in aquatic plants from
the radionuclide-contaminated area

Annotation: Aquatic plants are unique and marginally explored in the areas anthropo-
genically contaminated with radionuclides after global disasters (e.g., Chernobyl and
Fukushima). Accurate reverse transcription quantitative real-time PCR is an efficient
method for relative expression measurements. It is widely applied for the validation of
discovery proteomics and transcriptomics data. Of note, these molecular genetics
method will complement our earlier results on differentially abundant proteins in
aquatic plants grown in clean and contaminated conditions. The master project
should summarize the current literature about the impact of chronic ionizing radia-
tion on growth and development of aquatic plants. The experimental part of the pro-
ject will include a bioinformatics search for housekeeping sequences within the public
transcriptomic data, primer design for target and reference genes, validation of their
performance, and relative expression estimation by quantitative PCR in aquatic plants
grown in clean and contaminated areas.

Key words: aquatic plants, relative expression, contaminated area, gene regulation,
gPCR analysis

Supervisor: Olha Lakhneko, PhD. (olha.lakhneko@savba.sk)

Mentor: Maksym Danchenko, PhD (maksym.danchenko@savba.sk)

Laboratory: Institute of Plant Genetics and Biotechnology, Plant Science and Biodi-
versity Center, Slovak Academy of Sciences (Nitra)

Kontakt na UCM: doc. Lubica Uvackova, PhD. (lubica.uvackova@ucm.sk)
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